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aplicaciones”

“Some models of concurrent programming by restrictions and their applications.
A review”

Aranda, Jestis A. Moreno, Pedro A. y Ortiz, James J.
(jesarana, pedroam, jaortiz)@eisc.univalle.edu.co

Universidad Del Valle, Escuela de Ingenieria de Sistemas y Computacion
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Resumen

La programacién concurrente por restricciones (CC) es un simple pero poderoso
paradigma de programacion el cual combina cuatro basicas ideas computacionales:
concurrencia  (multiples agentes son activados simultineamente), comunicacion
(interaccion a través de las variables y los agentes), coordinacion (la presencia o
ausencia de informacion son fundamentales en la evolucion de los agentes), y
localizacion (cada agente tiene y maneja solo un finito niimero de variables). Pero estas
cuatro ideas computacionales no son suficientes para modelar problemas tanto de
sistemas reactivos como sistemas hibridos. Esto origind un robustecimiento del
paradigma CC, adicionando nuevos constructores para poder modelar esos tipos de
problemas. En particular se realizaron cuatro extensiones al paradigma CC: Timed CC,
Default CC, Timed Default CC e Hybrid CC. Los tres primeros paradigmas pueden
modelar sistemas reactivos, mientras que el cuarto es capaz de modelar sistemas
hibridos gracias a que esta definido sobre una nocion de tiempo continuo. El objetivo de
este articulo es mostrar como el paradigma CC y sus extensiones pueden ser una
alternativa para modelar y simular problemas presentes en una nueva area de la biologia
como es la biologia de sistemas, los cuales involucran sistemas hibridos (cambios
continuos y discretos).
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